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(A) =% 2% B) 3% 8% C) =% 8% (D) 1% ; *%
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(A) bicoid # 7] (B) par-rule # 7] (C) gap # 7] (D) Hox # 7]

.2 & (mad cow disease > = AL prion disease) % % &_bovine spongiform encephalopathy (BSE) » & & & 2 «1/s 4 4%

Yo% o B e A g AP L R ReINE IR

() f+ & %

(B) wFRE %

(C) # = AF# 4 8% % (point mutation)

(D) # ¥ 3w )= % (alteration in protein conformation)

WHEFLEAF LD EFPP > P f 5T S E4R 7

(A) 32 = At e A (B) e 4 dcA 2 (C) %+ & 54 2 (D) fie 483 5i A 2
CTEIR- fEREE T A FMEfEIEY (glycolysis) > # fgLit fructose phosphate # it = % fructose bisphosphate ?

(A) pyruvate dehydrogenase (B) phosphofructokinase

(C) phosphoenol pyruvate carboxylase (D) phenylalanine hydroxylase

.E.coli hlac operon hi i > X 3T S|P 4 T iy 7

(A) operator #1? A it (methylation) (B) lacZ # F)e A 4~
(C) polycistronic RNA =% 8 5 £ (splicing) (D) cAMP-CAP 47 & ¥
LT R- FEE T T4 tRNA S L 0 I 8 & 5 ik ?
(A) aminoacyl-tRNA synthetase (B) peptidyl transferase
(C) poly(A) polymerase (D) signal peptidase
CETRR VB ARR R LT OB A R B K SLRE K v B R 9
M)ﬁ%%ﬂﬂ (B) %8 % M3 &)i%& (D) *%+#
CBERR ) R Al < o d Igf2 A F A 2o S REMBRAFAL i HRAL Y o V-2 HEHR AT E i il

A& B o JRIT A R TR R Igf2 7 4 A FEr R (genomlc imprinting) > 7= < H &g }4 418 AL F]¥ 5B i T A
Y
(A) i 1 (B) » & (©€) = it (D) it 2

FRRE FT G oS a0 R X2 PPN AR AR EL Y A e e p NP RS R ?
(A) f 448 (mitochondria) (B) % f=48 (lysosomes) (C) v p=48 (proteasome) (D) +:#=%2 (ribosomes)

T Alie % 5 A dnve i F 3w A F (ECM) i ?
(A) % ’%@abs (tight junctions) (B) ®¥:## (anchoring junctions)
(C) # A¥:d 3 (plasmodesmata) (D) i fZ i@ (communicating junctions)

5 DNA A 7|dk f 3 2 B~ % (base substitutions) » 2} = k7% ok %45 (stop codon) =% % @ fiL 5
(A) transitions (B) permissive mutations (C) missense mutations (D) nonsense mutations

B mre hINATP £ ¢ G i%g B> o] * % 4ehacetyl COA ?

(A) #i4c3 %t (fermentation) (B) 4§ i
(C) & & =y9mpe (fatty acid) (D) w1t %2
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14, fmve 7 %4 (s £ *  (post-translation) ## % d-v Fend &> H¢ md v FE BT AR XE B T I
4 (proteasome) it {7 A~ % ?

(A) #-9 jgps (protein kinase) (B) mipips (phosphatase)
(C) &ig v (chaperonin) (D) 2% (ubiquitin)

15. T Alie H 5 P H pE % i3 4 (nucleotide excision repair) ¥ # *» T < f 7 DNA 7 £ ?
(A) nuclease (B) DNA ligase (C) helicase (D) telomerase

16. # 4= ¥z e Sx A B (mitosis) 427 > ¥ (nuclear envelope) 7 & = g7 g 4 2 7R prdy ?
(A) prophase (B) prometaphase (C) metaphase (D) anaphase

17. 7 7)ie F 5 BLESVp Joig e [Tiade (cytoplasmic streaming) s 4 2
(A) #&g (microtubules) (B) &%k (microfilaments)
(C) ¢ i (intermediate filaments) (D) i s=* (primary cilia)

18. # £ 7]+ 4 platelet-derived growth factor 2 & 33 ¥ 'm?e ¥ 8 c7% — ¥ 4 B (check point) » 7 BiEH 2* fmve & 4 ?
(A) Gl 4 2 (B) Stk A 8- (C) G2 4 2k (D) M & 4 8-
19.F ¢ i3 i B % d B3 A fi AL NFL I REET SF I O FR FL I REFL I R s TR AL D

ﬁ++$ﬂi$ﬁ R A

(A) 1:2 (B) 2:1 (C) 3:1 (D) 1:3
20. >t Tay-Sachs disease 2 #cit o Hf it £ 7

INEEL LIRS (B) % 21 %4 ¢ 448 %

(C) o »+4h £ 2 5 pEaFpE 4 514 (D) %4 i ® Heff

21. T 7| n?'*z“ H%j@f}?ﬁ
(A) }Jg < 3vp 4 %z (Duchenne muscular dystrophy) (B) & miv (cystic fibrosis)
(C) B < s (Down syndrome) (D) #x¥ % ¥ 2 2 (achondroplasia)

22. A enE Bop e T ehiBAEY RoAG B RN AR A0 o R LR E RE 4 9
(A) mve (B) s k= (C) 'm# f vk (D) moe 3 4
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. HEFAAI AP EERBRUFFHL ARG o L 2 P2 S HGC 2 5 (model organisms) > T A e
PR R L0

(A) ¥ <« 248 S iR (B) 2 &#FH 72 & x £
(C) %%z (D) & 4 % 5 &+ (diversity)
20 PEFFTHETAFE s A A B eSS Y5 ?
(A) %5 (Drosophila melanogaster) ; % iv (B) % 5 33y
(C) % ; P4 4% (Arabidopsis thaliana) (D) % & (Caenorhabditis elegans) ; 7 %

25. & f7 15 {2 (Gram-positive bacteria) fm?z B2 R s A G
(A) peptidoglycan (B) protein (C) lignin (D) lipopolysaccharide

26. T ,,J“«:—;_ﬂz 4 _T_/g»}:\ ’?,”T_},gm;% i 7

(A) * ?A$,ﬁqm SR LA Ehiad (B) SHAMES » 7w FE> - Efjia

(C) mfre s hov fros  Fijrs (D) Fafre % AR E & Fhjrd
ToRPAEF L 0 T RN F R L SRR G A BRB A kR ?

(A) £ 2 (recombination) (B) = # (natural selection) (C) % % (mutation) (D) # % (replication)
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(A) #53»x ke (bottleneck effect)
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30.

(D)

(B) 4= 2>z (founder effect)

ATMPRT 5 f kY b R TR Y F 3 KR LT A

(D monocyte @ neutrophil 3 basophil ® eosinophil

FE AR

(B) @0®®
(A) zzpe+ %2 (male gametophyte)
(C) *2% (embryo sac)
31.

&

A2

Flip %l m A2 B R R EFET PR AT OITER > SAFRT 1A 4 gud B2 % (genetic drift) > AL i A A2
(A) ©OG®
=¥k (pollen grain) & pEd 847 7R — FR 4 7

I P AT

(C) ®GOO®
(A) %2 (renin)

32.p o

(C) = ¥ ¥ &% Il (angiotensin II)
ie

(D) +<flfk % (antidiuretic hormone)
) & A
P mre gk EIE L APENE o €T AR (EHE M M K e FE D PFRR D
&k

(C) % RNA

(D) ®eOG
(B) vgpe—+ %8 (female gametophyte)
(D) 2 =+ %2 (sporophyte)
RBBER L BTEE ;‘%‘ﬂ TAIR- PR R A R AE SR
(B) gz #fr (aldosterone)
1918 # & 717 3 4 HINL g 4 I & ~ 2009 & it 7 chr3] HINL » Ji g & ohdk B4 87
(A) % DNA (B) H i DNA
33.
(A) H" eh% i 45 % 51 (co-transport system)
(C) Na" ¥
34. ¢ fx4d

(A) %#+% % wmr (oligodendrocyte)

38.

(D) H "z RNA
(B) Na'/K" §IiF (pump)
(D) K" §r
o HihR Ry A d T AR e Al s 9
(B) Fpim®e (Schwann cell)
(C) % % (astrocyte) (D) *xit+4d &% m¥e (radial glia)
35. § 44 pimre g N E T o FlER Ruinte e dE > SR E A TR ST Aie K 0
O T rE2iEt O ippd s @ R gt @ b 3oy 20y i &
(A) OOB® (B) @0OBG® (C) ®GOG®
36. 1w FING 28 SR N CATE FHE
* 9
I:‘] .
(A) DNA £ = (DNA recombination)
(C) DNA /7 £ i+ (DNA methylation)
37. T i & mie et frk £ (E
(A) #-daopbic 5 it F i

(D) ®OB®®
*%’K

§ e e Az 2
(C) #F H eppongfym 5 it £

Tl B At 2 R SR R BH LT SR
(D) r1b %2

(A) DNA % & s (DNA polymerase)
(C) RNA % & %
39.

(B) RNA =% # 4 3 £ (alternative RNA splicing)
(RNA polymerase)
(A) 2 $ & (alkaloid)
40.

(B) &R H)O & 5 ® %?’Q,I 0O,
X P 2 kw7 (nicotine) T A e fA g B2

(D) # COp # 1 5 5 5 4%

A 3F B4 Kafs 4 (human immunodeficiency virus) 7 & @@ * g @ GuRfapE g (7R A ?
®) %
(A) 7 bFd >

At (flavonoid)
(C) meltt1% &

{

(B) F #&4xp= (reverse transcriptase)

(D) *T41p= (restriction enzyme)
R

- B JcigE (cholecystokinin) 4 e Kk o g i &%
gk e

=

#

(C) #4 (glycoside)

(D) #7FHfE (steroid)
G ey g TIPS B 7
(B) % fasivif

(D) 3 F & 245 1+ (emulsified)
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43. %

44. I3

(A) IgA

45.

46.

(C) ® ammonifying bacteria ; @ denitrifying bacteria
iw F| it T @T——

P\ _'fi’ 1 ?L |22 £ R
(A) Eustachian tube
47,

o Ar e K g

48. %2 Fril g

s
©) #

50.

2 A
(A) T

A (

(A) 4000 3 =

E3F:

o8 > T PMALAIE RS (immunoglobulin) ¢ HiE e d = Wi T P2 p ?
(B) IgD
4}% ;C—-L Y ;!“ ¥ o T ;]J

£ 5
(A) O nitrifying bacteria ; @ ammonifying bacteria

(A) *izEs (abscisic acid)

A | G
(A) 2 £ 2 (auxin); @z &~ %% (cytokinin)
£. % (gibberellin) ;

% 7% fe (abscisic acid)
49. Gamma-aminobutyric acid (GABA) receptor /378~ 6 % &8 ?
(A) G protein-coupled receptor
(C) steroid hormone receptor
I3
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41. x

1035 & A > FEREBE Y LY
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(C) #&x g (capillary)

42, p 3

= "l g (blood-brain-barrier) 7 & 3510 7F 7R— g & i ?
(A) % % (astrocyte)

\

F

-

P 3 & F+ % (botulinum toxin) +

Ty
7o

(A) ¢ %4k (acetylcholine)
(C) p 2= (endorphin)

HEA gt % §

(B) % % (tightjunction)
(D) % #+% " w7z (oligodendrocyte)
R DA G A e 3T FFR- g B0
(B) .+ Bﬁ{% (epinephrine)
(D) v-*=z~ pt (GABA)
A5 450 £ 2 i § £ (tidal volume) » 4000 %= = %% 75 & (vital capacity) » §= 1000 £ = <7t § & (residual volume)
(total lung capacity) =
(B) 4450 = 2

(C) 5000 % =

WLk Y

O sfEFE ?ﬁ‘ﬁ‘ 3 Wirstpm g4

FFEEE
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(C) IgE

(D) 5450 % =
% (NH3)>m >tz 2@

(D) 1gG
FRS 2

_ @  #prpit (NO3) #%
(B) @ nitrogen-fixing bacteria ; @ denitrifying bacteria
(B) semicircular canals
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(D) @ denitrifying bacteria ; @ nitrogen-fixing bacteria
(B) # & % (auxin)

=35 (N2
(C) cochlear duct
@R A ek A H 2

(D) organ of Corti
(C) brassinosteroids

(D) ¢ % (ethylene)
(B) %tz gk (abscisic acid)
(D) 2 (ethylene)

(ethylene)
4 £ % (auxin)
(B) ¥ fik™

(B) ion channel receptor

3

A~

23F 4 300 mOsm/L ?

(D) receptor tyrosine kinase
(C) &

(D) # A

)

5SH:%H5H




